Supplementary tables

Supplementary table 1: Quantification of markers for undifferentiated iPSCs by flow cytometry for all 20 FSGS iPSC lines confirms their undifferentiated state
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Supplementary table 2: PluriTest analysis for all 20 FSGS cell lines confirms their stem cell identity 
[image: ]



Supplementary table 3: Karyotyping of all 20 FSGS iPSC lines with KaryoLite™ BoBs™ analysis. 
[image: ]
Displayed are mean BoBsoft region normalized ratios for all four analysed loci per chromosome (2 on p-arm, 2 on q-arm) for all chromosomes (C01-C22, X, Y). BoBsoft region normalized ratios of ≈1,0 indicate a ‘normal disomic’ sample.


Supplementary table 4: Directed differentiation and/or teratoma formation verified the differentiation potential into all 3 germ-layers of all 20 FSGS cell lines 
[image: ]





Supplemental Table 5: Clearance of sendai vir

	
	PCR for SeV, SeV-cMyc, SeV-Klf4, SeV-KOS negative at passage

	BIHi006-D
	14

	BIHi007-A
	6

	BIHi008-A
	9

	BIHi009-A
	9

	BIHi010-A
	9

	BIHi011-A
	9

	BIHi012-A
	16

	BIHi015-A
	8

	BIHi016-A
	14

	BIHi017-A
	17

	BIHi018-A
	13

	BIHi019-A
	13

	BIHi024-A
	11

	BIHi025-A
	9

	BIHi028-B
	15

	BIHi029-A
	7

	BIHi030-C
	20

	BIHi031-B
	22

	BIHi032-A
	22

	BIHi038-B
	12




Supplemental Table 6: Mycoplasma test results


	sample
	calculated ratio B/A

	BIHi006-D
	0,45

	BIHi007-A
	0,55

	BIHi008-A
	0,35

	BIHi009-A
	0,44

	BIHi010-A
	0,63

	BIHi011-A
	0,51

	BIHi012-A
	0,39

	BIHi015-A
	0,42

	BIHi016-A
	0,56

	BIHi017-A
	0,48

	BIHi018-A
	0,45

	BIHi019-A
	0,33

	BIHi024-A
	0,76

	BIHi025-A
	0,58

	BIHi028-A
	0,41

	BIHi029-A
	0,58

	BIHi030-C
	0,63

	BIHi031-B
	0,57

	BIHi032-A
	0,43

	BIHi038-B
	0,47


    
Ratio B/A< 0,9 negative;  0,9 - 1,2 put into quarantine and test again after 24 hours; > 1,2 positive
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pluri-raw pluri logit-p novelty novelty logit-p RMSD 

BIHi006-D 31,32 1,00 1,50 0,02 0,44

BIHi007-A

BIHi008-A

BIHi009-A 33,59 1,00 1,34 0,00 0,41

BIHi010-A 30,11 1,00 1,36 0,01 0,40

BIHi011-A 32,68 1,00 1,30 0,00 0,40

BIHi012-A 35,27 1,00 1,58 0,06 0,50

BIHi015-A 32,68 1,00 1,30 0,00 0,40

BIHi016-A 33,68 1,00 1,42 0,01 0,40

BIHi017-A 35,28 1,00 1,38 0,01 0,40

BIHi018-A 35,86 1,00 1,54 0,04 0,43

BIHi019-A 39,57 1,00 1,44 0,01 0,44

BIHi024-A 35,75 1,00 1,34 0,00 0,41

BIHi025-A 36,13 1,00 1,52 0,03 0,40

BIHi028-B

BIHi029-A

BIHi030-C 39,51 1,00 1,49 0,02 0,48

BIHi031-B 33,94 1,00 1,49 0,02 0,52

BIHi032-A 29,23 1,00 1,58 0,05 0,50

BIHi038-B 35,46 1,00 1,27 0,00 0,38

Control HFF  -72,18 0,00 3,44 1,00 0,86

Control iPSC BIHi001-A 31,34 1,00 1,50 0,02 0,44
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BoBsoft region 

normalized 

ratios 

BIHi006-D BIHi007-A BIHi008-A BIHi009-A BIHi010-A BIHi011-A BIHi012-A BIHi015-A BIHi016-A BIHi017-A BIHi018-A BIHi019-A BIHi024-A BIHi025-A BIHi028-B BIHi029-A BIHi030-C BIHi031-B BIHi032-A BIHi038-B

C01 0,99 0,99 0,98 1,00 0,99 0,98 0,99 1,02 0,99 1,01 1,02 0,98 0,98 1,03 0,99 0,98 0,99 0,99 1,02 0,99

C02 1,02 0,99 1,00 0,98 0,95 0,96 0,99 0,98 1,01 1,02 0,94 0,96 0,95 0,97 1,04 1,00 1,00 0,99 1,04 0,97

C03 1,00 1,03 1,00 1,01 1,00 1,02 1,01 1,02 1,01 1,01 1,04 1,02 1,03 0,99 0,97 1,00 1,00 1,01 1,02 1,04

C04 1,04 1,04 1,05 1,02 1,07 1,05 1,08 1,01 1,02 1,03 1,01 1,05 1,00 1,03 1,02 1,07 1,03 1,06 1,03 1,06

C05 1,00 1,01 0,97 1,00 0,96 0,96 1,00 1,00 0,98 0,99 0,97 0,96 0,98 0,95 1,02 0,97 0,99 0,98 1,04 0,99

C06 1,03 1,04 0,96 0,96 0,95 0,97 1,02 1,00 0,97 0,98 0,96 0,96 0,96 0,98 0,97 1,04 1,02 1,00 1,06 1,04

C07 0,98 1,02 0,95 1,02 1,00 1,02 0,98 1,01 1,01 1,00 1,00 1,03 1,00 1,01 1,05 1,00 1,01 0,98 1,03 1,01

C08 0,95 0,92 0,95 0,98 0,97 0,98 0,97 0,98 0,94 0,96 1,00 1,00 0,96 0,98 0,91 0,97 0,95 0,99 0,97 0,99

C09 1,01 1,01 1,01 1,03 1,05 1,01 1,03 1,00 1,04 1,02 1,05 1,06 1,01 1,04 1,06 1,00 1,02 0,98 1,00 1,02

C10 0,99 0,98 0,98 1,00 1,00 1,02 0,98 1,00 0,98 0,99 1,01 0,99 0,99 0,99 1,01 0,99 0,96 0,99 0,99 0,99

C11 0,97 0,96 0,98 1,02 1,03 0,99 1,01 1,01 1,00 1,01 1,04 1,00 1,01 1,01 0,99 1,01 0,96 1,01 0,95 1,01

C12 1,05 1,03 1,02 1,01 0,99 1,01 1,04 1,01 1,03 1,06 1,03 1,02 1,00 1,05 1,05 1,07 1,06 1,04 1,03 1,02

C13 1,02 1,00 0,97 1,00 0,97 0,99 0,96 0,98 0,95 0,99 0,96 0,98 1,00 0,98 0,99 0,97 0,98 0,98 0,98 0,99

C14 0,99 1,02 1,05 1,06 1,06 1,08 1,01 1,05 1,01 1,01 1,01 1,03 1,05 1,02 1,03 1,01 0,98 1,06 1,09 1,03

C15 1,04 1,04 1,01 1,00 0,98 1,00 1,05 1,00 1,02 1,02 1,01 1,00 1,00 0,99 1,03 1,02 0,98 1,06 1,08 1,00

C16 0,96 0,96 1,00 0,98 0,98 0,98 0,93 0,97 0,97 0,98 1,00 0,96 0,97 0,99 0,97 0,92 0,96 0,96 0,93 1,00

C17 0,98 0,98 1,01 1,06 1,01 1,02 0,96 0,98 1,00 1,00 1,06 1,05 1,04 1,01 1,04 0,95 0,98 0,97 0,98 0,96

C18 1,02 1,04 0,98 0,95 0,99 0,98 1,02 1,01 1,03 1,00 0,95 1,02 0,95 0,96 1,03 1,03 1,02 1,02 1,00 1,02

C19 0,97 1,00 1,00 1,05 0,97 0,98 1,01 1,00 1,05 1,07 1,02 1,03 1,08 0,97 1,05 0,93 0,99 0,96 1,01 1,02

0,63

0,55

1,32

1,47

C21 1,03 0,99 1,02 0,98 1,01 0,93 1,01 0,95 0,98 0,96 0,97 0,97 0,98 0,98 1,00 1,02 1,00 1,02 1,02 1,04

C22 0,98 0,96 0,94 1,03 1,02 1,00 1,00 1,00 0,99 1,05 1,05 1,01 1,01 1,04 0,97 0,97 0,98 0,98 0,88 0,95

X/F 0,62 0,63 0,91 0,64 0,67 1,01 0,96 0,83 0,89 0,61 0,66 0,66 0,97 0,67 0,89 0,64 0,63 0,93 0,65 0,94

X/M 0,97 0,98 1,41 0,96 1,00 1,50 1,50 1,00 1,37 0,96 0,98 0,98 1,44 1,00 1,39 0,99 0,99 1,45 1,02 1,46

Y/F 2,05 1,98 0,96 2,63 2,66 1,03 0,95 1,83 0,86 2,06 2,54 2,65 1,00 2,61 0,90 2,09 2,09 0,95 2,08 0,93

Y/M 0,94 0,91 0,49 0,90 0,90 0,40 0,49 0,93 0,44 0,95 0,86 0,89 0,39 0,87 0,46 0,94 0,96 0,49 0,95 0,48

Karyotype 46, XY 46, XY 46, XX 46, XY 46, XY 46, XX 46, XX 46, XY 46, XX 46, XY 46, XY

46, XY 

del(20)(p) 

dup(20)(q)

46, XX 46, XY 46, XX 46, XY 46, XY 46, XX 46, XY 46, XX

0,98 1,00 0,97 0,97 0,99 1,02 1,02 1,00 1,13 0,99 1,01 0,98 1,00 0,98 1,00 1,01 0,97 0,99 0,99 C20


image4.emf
Ectoderm Endoderm

Sox2+/Pax6

+ (%)

CD140b+   

(%)

CD144+      

(%)

CD184+/Sox17+ 

(%)

BIHi006-D 97,5 64,9 0,5 95,4

BIHi007-A 88,9 85,0 2,0 88,8

BIHi008-A 88,3 74,1 6,2 93,1
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BIHi010-A 85,5 53,6 34,4 92,3

BIHi011-A 83,0 10,9 81,2 91,1

BIHi012-A 97,2 54,1 29,9 98,3

BIHi015-A 68,1 10,2 76,8 80,3

BIHi016-A 96,3 50,6 37,0 97,2

BIHi017-A

stratification of 

neuroephtielial 

cells

fibrous tissue

isoprismatic 

epithelial cells 

lining a cyst like 

structure

BIHi018-A 96,2 22,8 61,1 97,6

BIHi019-A 76,7 67,0 24,0 96,8

BIHi024-A 60,6 52,1 38,4 97,9

BIHi025-A 92,5 74,1 15,5 91,6

BIHi028-B 98,1 86,1 2,4 96,8

cubic epithelial 
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BIHi029-A 98,6 54,8 43,1 49,9

primitive 
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beginning 

stratification

chondroid tissue

cuboidal epithelial 

cells, tubuel 

formation

BIHi030-C 96,9 64,9 33,3 97,3

BIHi031-B 92,3 63,0 15,6 96,4

BIHi032-A 73,3 64,7 18,3 98,5

BIHi038-B 97,3 54,0 44,2 93,5

Neuroectodermal 

tubule formation

loose connective 

tissue

columnar 

epithelial cells 

with vacuoles
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Tra-1-60+ (%) Oct3/4+ (%) Nanog+ (%) SSEA4 (%)

BIHi006-D 96,4 98,1 97,4

BIHi007-A 95,1 97,1 97,8

BIHi008-A 98,9 97,7 97,6

BIHi009-A 98,1 99,2 100,0 97,9

BIHi010-A 90,7 97,4 100,0 98,0

BIHi011-A 96,0 97,2 99,8 99,1

BIHi012-A 95,8 97,2 96,5

BIHi015-A 89,5 97,5 99,9 95,3

BIHi016-A 90,8 98,2 99,8 98,5

BIHi017-A 86,3 99,2 100,0 99,6

BIHi018-A 91,6 98,9 100,0 98,9

BIHi019-A 95,9 99,7 100,0 96,8

BIHi024-A 94,2 99,5 100,0 99,0

BIHi025-A 82,6 99,1 98,7 98,7

BIHi028-B 98,6 98,5 96,8

BIHi029-A 94,2 96,7 94,5

BIHi030-C 99,6 99,3 99,5

BIHi031-B 98,0 98,8 99,5

BIHi032-A 99,8 99,5 95,7

BIHi038-B 99,9 99,5 99,6


